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Introducere: Gradina Botanicd (GB) din Bucuresti reprezintd o colectie de mini-
biocenoze cu flora specifica, ceea ce poate influenta distributia si caracteristicile unor
specii de insecte rezidente. in decursul a doud siptdmani de toamna au fost colectati prin
utilizarea unor capcane specifice indivizi apartinand speciilor Drosophila melanogaster, D.
suzukii, D. subobscura si Zaprionus tuberculatus. Pentru indivizii de D. melanogaster
colectati in sase dintre locatii (mini-biocenoze), cat si pentru linia etalon Oregon, a fost
realizatd o analiza a diversitatii genotipice.
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Scop, obiective: Scopul experimentului a fost evaluarea diversitatii genotipice a unor
subpopulatii naturale de D. melanogaster dintr-un areal restrans, aici reprezentat de GB
(~0,22km?). Pentru aceasta, am obtinut profile de digestie enzimaticd a unor ampliconi
corespunzatori unor regiuni specifice din genele marker filogenetic Adh (Ashburner si
colab., 1994) si Col (deWaard si colab., 2003), care codifica proteinele alcool
dehidrogenaza si, respectiv, subunitatea 1 a citocrom oxidazei C.

Materiale si Metode: Pentru cele 6 locatii - 4
analizate (simbolizate 1, 3, 4, 6, 8 si 10) au fost @ CET Grozave @

realizate cate trei colecte distincte (notate A, B, C) £
din care au fost derivate culturi de D. % 1Q

melanogaster; fiecare dintre aceste culturi a 10Q
reprezentat sursa de material biologic pentru o
replica biologica experimentala (compusa din
aproximativ 16 indivizi). Probele ADN extrase din
fiecare replica Dbiologica, inclusiv cele trei
considerate pentru linia Oregon, au fost utilizate
drept matrita pentru reactile PCR. Ampliconii
obtinuti au fost digerati cu endonucleazele de
restrictie Sau3A1 si Mnl1 pentru Col, si Sau3A1 si
Mspl pentru Adh, conform protocolului
recomandat de producator. Profilele de restrictie
au fost obtinute consecutiv migrarii colectiilor de
fragmente ADN in geluri de agaroza 1,5% TAE 1X.
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Fig. 1: Harta locatiilor in care au fost colectati indivizi
D. melanogaster din Gradina Botanica Bucuresti

Rezultate: Profilele de restrictie obtinute au fost comparate manual si folosind
programul PyElph (Pavel si Vasile, 2012). Astfel, am constatat ca profilele
caracteristice ampliconilor obtinuti pentru linia Oregon sunt uniforme si similare
celor obtinute pentru replicile biologice 1C, 3B, 3C si 8B, indiferent de ampliconul si
enzimele de restrictie considerate. Profilele de restrictie obtinute pentru celelalte
replici biologice corespunzatoare indivizilor colectati din GB difera de cele obtinute
pentru linia Oregon si releva o oarecare variabilitate intra-locatie, cea mai pronuntata
fiind specifica pentru 1. Totusi, se pot evidentia doua grupuri distincte de genotipuri.
Unul este caracteristic replicilor biologice 1C, 3B, 3C si 8B, iar al doilea este
caracteristic subpopulatiilor din locatiile 4 si 10. O evaluare a componentei florei
caracteristica mini-biocenozelor investigate a relevat o serie de specii comune
locatiilor 4 si 10, respectiv locatiilor 1 si 3.

Concluzii: Studiul nostru indica faptul ca subpopulatii de D. melanogaster specifice
unor mini-biocenoze dintr-un areal relativ restrans au o variabilitate genotipica
detectabila prin utilizarea PCR si a digestiei enzimatice. Probabil cd multe diferente
constau Tn mutatii punctiforme neutre, dar o astfel de ipoteza poate fi testata eficient
doar utilizand tehnici de secventiere. Identificarea unor genotipuri similare a unor
indivizi colectati in locatii diferite indica mobilitatea relativ crescuta a acestora,
probabil stimulata de existenta unor culoare de zbor accesibile, reprezentate de alei, si
de disponibilitatea de surse de hrana specifice unor locatii diferite. Nu poate fi exclusa
posibilitatea ca unele dintre diferentele observate intre profilele de restrictie sa fie
determinate de anumite limitdri asociate studiului nostru, precum digestii enzimatice
incomplete si/sau neizogenizarea liniilor naturale. Tn acest context, in viitorul apropiat
ne propunem sa utilizam tehnica secventierii pentru a caracteriza genotipic o serie de
linii izogenizate (>10 generatii) derivate din populatii naturale de D. melanogaster
colectate din 11 regiuni indepartate din judetul Tulcea, care incadreaza un areal cu o
suprafatd de ~900km?2.
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SESIUNEA DE COMUNICARI STIINTIFICE A INSTITUTULUI DE CERCETARE-DEZVOLTARE PENTRU PROTECTIA PLANTELOR, BUCURESTI

“Protectia plantelor, cercetare interdisciplinard in slujba dezvoltdrii durabile a agriculturii si protectiei mediului”
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Fig. 2: Profilele de restrictie a genelor analizate, Col (A—
Mnl1 ; B—Sau3A1) si Adh (C—Sau3A1 ; D — Msp1); profilul de
restrictie ilustrat in sectiunea D este analizat cu PyElph, care
faciliteaza pzitionarea si masurarea benzilor electroforetice.
OR indica culoarele unde au migrat profilele de restrictie ale
ampliconilor obtinuti pentru indivizii Oregon.
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Fig. 3: Harta locatiilor in care au fost colectati indivizi D.
melanogaster din judetul Tulcea.



